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Аннотация
В работе был проведен филогенетический анализ псевдогена ENSG00000186076 и анализ его экспрессии в нормальных 

и опухолевых тканях. Ортологи данного гена были обнаружены только у приматов. Экспрессия гена повышена при карциноме 
пищевода, глиобластоме, почечной прозрачно-клеточной карциноме, плоскоклеточной карциноме легкого, серозной цистаде-
нокарциноме яичников и аденокарциноме желудка. 

Abstract
In this work we performed phylogenetic analysis of the pseudogene ENSG00000186076 and analysis of its expression in nor-

mal and tumor tissues. Orthologs of this gene were found only in primates. Gene expression is upregulated in esophageal carcinoma, 
glioblastoma, renal clear cell carcinoma, squamous cell carcinoma of the lung, serous ovarian cystadenocarcinoma, and gastric ade-
nocarcinoma.

В данной работе мы провели филогенетический анализ некодирующего гена ENSG00000186076. Дан-
ный ген расположен на хромосоме 12 и является процессированным псевдогеном гена PGAM1. Экспрессия гена 
ENSG00000186076 значительно снижена у пациентов с тяжелой формой COVID-19 [1], что свидетельствует 
о связи уровня его экспрессии с тяжестью заболевания. 

Поиск гомологов был проведен в 15 геномах видов, относящихся к роду человека. В геноме человека выяв-
лено 15 процессированных псевдогенов с высокой степенью сходства с последовательностью ENSG00000186076. 
Гомологи этого гена найдены только у приматов, причем наиболее значительная псевдогенизация гена PGAM1 
наблюдалась у Catarrhini.

Мы также обнаружили, что экспрессия ENSG00000186076 повышена при карциноме пищевода, глиоб-
ластоме, почечно-клеточной карциноме, плоскоклеточной карциноме легкого, серозной цистаденокарциноме 
яичников и аденокарциноме желудка. Наибольший уровень экспрессии наблюдался в глиобластоме.
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