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Аннотация 
Данная работа является продолжением предыдущего исследования [1], в ходе которого было показано, что ИПСК-кар-

диомиоциты, рассаженные до 20-го дня дифференцировки, могут эффективно формировать функциональный синцитий, 
а клетки, рассаженные после 20-го дня, — нет. Чтобы выяснить, что вызывает изменение электрофизиологических показате-
лей после 20-го дня, был проведен анализ на уровне транскриптома. 

Abstract 
In the previous study [1] was revealed that iPSC-derived cardiomyocytes seeded before day 20 of differentiation can effectively 

form a functional syncytium, while cells seeded after day 20 cannot. To find out what causes changes in electrophysiological parameters 
after day 20, we performed transcriptomic analysis.

По данным Всемирной организации здравоохранения, сердечно-сосудистые заболевания являются основ-
ной причиной смертности во все мире [2]. Только в 2021 г. сердечно-сосудистые заболевания стали причиной 
смерти 20,5 млн человек, и эта цифра составила около трети всех смертей в мире. Для понимания патогенеза 
сердечно-сосудистых заболеваний, а также для разработки новых методов лечения необходимо создание реали-
стичных моделей заболеваний [3]. Большими перспективами в области как фундаментальной, так и трансляци-
онной медицины обладает применение технологии использования индуцированных плюрипотентных стволовых 
клеток (ИПСК). Развивающаяся технология использования ИПСК-кардиомиоцитов может значительно облегчить 
изучение наследственных и приобретенных сердечно-сосудистых заболеваний, инфекционных заболеваний, ис-
следование развития сердечно-сосудистой системы, разработку лекарств, токсикологический скрининг и персо-
нализированную клеточную терапию [3]. Но существует проблема клеточного фенотипирования и созревания 
кардиомиоцитов в процессе дифференцировки из ИПСК, поэтому необходимо изучать сам процесс дифференци-
ровки для получения взрослого пациент-специфичного фенотипа in vitro.

Нашей группой было проведено исследование формирования проводящего слоя клеток, полученных 
из ИПСК дифференцировкой в кардиомиоциты по Gi-Wi-протоколу [1]. В ходе работы было выявлено, что клет-
ки, рассаженные до 20-го дня дифференцировки, могут эффективно формировать функциональный синцитий. 
Клетки, рассаженные после 20-го дня, не формируют функциональный слой. В связи с этим явлением была вы-
двинута гипотеза, предполагающая, что нарушается формирование щелевых контактов. Однако, так как флу-
оресцентное окрашивание на белок Cx43 не выявило изменений до и после 20-го дня, данное предположение 
было отвергнуто. Для того чтобы выяснить, что вызывает изменение электрофизиологических показателей после  
20-го дня, решено было провести анализ на уровне транскриптома. 

Образцы трех разных дней дифференцировки (0, 17 и 25) были заморожены и отправлены для анализа 
транскриптома. Там была выделена тотальная РНК, проведено обогащение библиотек по мРНК и секвенирование 
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(Illumina NovaSeq). Мы получили парноконцевые чтения для каждого образца и для них провели анализ диффе-
ренциальной экспрессии (salmon, DESeq) для пар 0–17, 0–25 и 17–25. Сравнениями 0–17 и 0–25 подтвердили, что 
образцы 17-го и 25-го дня являются кардиомиоцитами, и получили списки дифференциально экспрессируемых 
генов. Из списков видно, что повышается экспрессия (от 17-го к 25-му дню) ряда белков сократительного аппара-
та (MYH7, TNNC1) и белков EMC (SPOCK2, MGP, ITLN1).
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